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Cooperation between the INO80 complex and histone chaperones 
determines adaptation of stress gene transcription in the yeast 
Saccharomyces cerevisiae.
Klopf E, Mol Cell Biol. 2009 Sep;29(18):4994

Seit 1.5 Mrd Jahren da.    1.5 Millionen Species

Warum sind Pilze erfolgreich? 

•Biochemische Spezialisten
•Flexibilität der Genexpression.
schnelle Anpassung an sich verändernde Umweltbedingungen.
•Evolution der Genexpression.
Dadurch neue Nischen erschliessbar.

Putting SGA to work

Zelluläre Nachrichten-Highways: von der Umwelt zum Genom
Christoph Schüller 

Systematische Genetische Analysen mit Bäckerhefe 

Biologischer Sinn: Ressourcenoptimierung: Wachstum vs. 
Schutz

• Schnell & breitgefächert

• Multiple Regulationsebenen
Transport
Stabilität
Phosphorylierung
Chromatinstatus

• Dadurch leicht adaptierbar

• Problem:
Wie interagieren die Ebenen?
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Analyse von biologischen Multikomponentensystemen
- Durch Integration von klassischen ST und modernen 
HT Methoden.  Hefe ist das beste Modellsystem.
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