4. Nukleotide und Nukleinsauren

Nukleotide:
Bestandteil von Coenzymen der Oxidoreduktasen, Transferasen
Bausteine der Nukleinsauren

Nukleinsauren:
Speicherung, Umsetzung und Weitergabe der genetischen Information

Bestandteib/\NukleOtid

N-Base Pantose Phosphat
I ViiIltvou 1 1IN 1 1AL

(aromatisch)

N

Nukleosid
(N-Glykosid)




N-Heterocyclen der Nukleotide

N ‘ N/\/‘[N\>
N SN
N N |
L . H
Pyrlmldm Purin Pyrimidin + Imidazol
(1,3-Diazin)
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Nucleoside: N-Glycoside der N-Basen
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Purin-Nucleoside
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Nucleotide: Phosphorsaureester der Nucleoside NH
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Pyrimidin-Nucleoside

Cytidin Uridin Thymidin 2'-desoxy-Cytidin
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Pyrimidin-Nukleotide
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Pyrimidin-Derivate
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Struktur der Desoxyribonukleinsaure
DNA
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Prinzin der kombplementaren
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Basenpaarung
Purin .....Pyrimidin
Spezifisch:

A....T (2 H-Brlcken)
C....G (3 H-Bricken)

T....A (2 H-Brtcken)

CCGATTCCCAATTGTGTCT.....

GGCTAAGGGTTAACACAGA....



Struktur der Ribonukleinsaure (RNA)
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Prinzip der Proteinbiosynthese

Basensequenz Aminosauresequenz
Transkription Translation

DNA » M-RNA » Ribosomen » Protein

Zellkern Aminosaure —— t-RNA  t-RNA

ﬁ Transfer-RNA
’ vessenger  (FRRNAN AU

RNA GGCUUAGGGUUAACACAGA.... \

CCGAATCCCAATTGTGTCT..... Gly-Leu-Gly-Leu-Thr..

GGCTTAGGGTTAACACAGA....
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Basentriplett codiert eine Aminosaure
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Proteinbiosynthese
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Nukleotide als Bestandteil der Coenzyme
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